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Asociatia “Centrul de Biotehnologii Microbiene”-BIOTEHGEN, anunta scoaterea la concurs a 
postului de Cercetator stiintific gr I (CS I) 

Concursul consta in interviu on line (se va comunica linkul de Zoom), din Bibliografia anexata. 

Data desfasurarii concursului: 31 Octombrie 2023 

Conditii de participare: Candidatul trebuie sa fie specialist in: OMICA (genómica, transcriptimica, 
metagenómica), Biologie moleculara, Microbiologie cu expertiza in bacterii pentru utilizare in 
obtinere de noi compusi antimicrobieni 

Dosarul continand: CV, Lista de lucrari stiintifice, acte de studii superioare (doctorat), alte diplome 
doveditoare pentru specializarile mentionate in CV, autobiografía, portofoliul de lucrari stiintifice (10 
lucrari relevante). 

Candidatul trebuie sa indeplineasca standardele minime naţionale conform OMENCS nr. 
6129/20.12.2016 ; M.of. 123 bis/15.02.2017 pentru Cercetator stiintific I. 

Dosarul de participare la concurs se va transmite pe adresa de mail: stefana.jurcoane@ 
biotehgen.eu pina la data de : 10 Octombrie 2023. 
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